
   

 

 

 

 

Standards Department 

[ACC.Secretariat@woah.org] 

 

 

 

Informe del Grupo ad hoc 
de la OMSA sobre la susceptibilidad 

de las especies de moluscos 

a la infección por las enfermedades 

de la lista de la OMSA  

 

Original: Inglés 

Junio de 2024  

Índice 
1. Introducción .............................................................................................................................................. 2 

2. Metodología ............................................................................................................................................... 2 

3. Puntuación y evaluaciones ...................................................................................................................... 5 

4. Resultados ................................................................................................................................................. 9 

5. Convención de denominación para las especies susceptibles ........................................................... 9 

6. Comentarios sobre los fundamentos y las decisiones tomadas por el grupo ad hoc ...................... 9 

7. Artículo 1.5.9. Inclusión de especies susceptibles con un rango taxonómico de género o superior
 11 

8. Referencias ..............................................................................................................................................11 

 

Lista de Anexos 
Annex 1. List of Participants .........................................................................................................................17 

Annex 2. Terms of Reference ........................................................................................................................18 

 



  

 

 Informe del Grupo ad hoc de la OMSA sobre la susceptibilidad de las especies de moluscos a la infección por las 
enfermedades de la lista de la OMSA / Junio de 2024 

2  

 

1. Introducción 

Este informe abarca la labor del Grupo ad hoc de la OMSA sobre la susceptibilidad de las especies de 
moluscos a la infección por las enfermedades de la lista de la OMSA (en adelante, grupo ad hoc), reunido en 
formato presencial en París, Francia, del 11 al 13 de junio de 2024.  

La lista de participantes y el mandato correspondiente figuran en los Anexos I, II, respectivamente. 

A efectos de este informe, Xenohaliotis californiensis designa el agente patógeno Candidatus Xenohaliotis 
californiensis, el nombre aceptado del agente patógeno. 

2. Metodología 

El grupo ad hoc aplicó los criterios del Capítulo 1.5. “Criterios para la inclusión de especies susceptibles de 
infección por un agente patógeno específico” del Código Sanitario para los Animales Acuáticos (Código 
Acuático) a posibles especies hospedadoras, con miras a determinar la susceptibilidad a la infección por 
Xenohaliotis californiensis. 

A dichos efectos, y como se describe en el Artículo 1.5.3., las evaluaciones de susceptibilidad de una especie 
a la infección por X. californiensis se basaron en un enfoque de tres etapas que se describe a continuación. 

Etapa 1. Criterios para determinar si la vía de transmisión es coherente con las vías naturales de la 
transmisión de la infección (tal y como se describe en el Artículo 1.5.4.); 

Etapa 2: Criterios para determinar si el agente patógeno se ha identificado adecuadamente (tal y como 
se describe en el Artículo 1.5.5.); 

Etapa 3. Criterios para determinar si las pruebas indican que la presencia del agente patógeno 
constituye una infección (tal y como se describe en el Artículo 1.5.6.): 

A.  El agente patógeno se multiplica o se encuentra en estadio de desarrollo en el hospedador; 

B.  Un agente patógeno viable se ha aislado en las especies susceptibles propuestas, o se ha 
demostrado su infecciosidad por medio de la transmisión a individuos inmunológicamente 
desprotegidos; 

C. Los cambios clínicos o patológicos están asociados con la infección; 

D.  La localización específica del agente patógeno se constata en los tejidos diana esperados. 

A continuación, se describe el enfoque de  tres etapas aplicado por el  grupo ad hoc para la infección por 
X. californiensis, además de los siguientes comentarios. 
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2.1. Etapa 1: Criterios para determinar si la vía de transmisión es coherente con las vías 
naturales de la transmisión de la infección 

El Cuadro 1 describe la vía de transmisión de la infección por X. californiensis utilizada por el grupo 
ad hoc al aplicar la Etapa 1 para evaluar la susceptibilidad a la infección por X. californiensis, además de 
algunas consideraciones. 

Cuadro 1: Vía de transmisión para la infección por X. californiensis 

Vía de transmisión Comentarios 

1. La exposición natural agrupa las situaciones 
en que la infección se ha producido sin 
intervención experimental (por ejemplo, 
infección en poblaciones silvestres o de cría). 

O 

2. Procedimientos experimentales no invasivos: 
incluye la cohabitación con hospedadores 
infectados; la infección por inmersión o 
exposición a aguas efluentes de individuos 
infectados, bajo condiciones que imitan el 
entorno natural del hospedador. 

Se consideró que la infección por inyección en el 
tejido corporal no imitaba las vías naturales. 

La dosis se tomó en cuenta para determinar si la 
exposición por inmersión o administración oral 
imitaba los niveles esperados en las infecciones 
naturales. 

2.2. Etapa 2: Criterios para determinar si el agente patógeno se ha identificado adecuadamente 

El Cuadro 2 describe los métodos de identificación del agente patógeno utilizados por el grupo ad hoc 
aplicando la Etapa 2 para evaluar la susceptibilidad a la infección por X. californiensis, además de 
algunas consideraciones. 

Cuadro 2: Identificación del patógeno para la infección por X. californiensis 

Identificación del patógeno (X. californiensis) Comentarios 

1. PCR y secuenciación del gen ADNr 16S (por 
ejemplo, Andree et al., 2000, Cicala et al., 
2017). 

O 

2. Prueba PCR en tiempo real específica para 
cada especie utilizando cebadores/sonda 
diseñados a partir del gen ADNr 16S (por 
ejemplo, Friedman et al., 2014). 

O 

3. Hibridación in situ (HIS) utilizando las cuatro 
sondas (RA5.1, RA3.6, RA3.8 y RA5.6) 
desarrolladas por Antonio et al., 2000. 

Si bien el estudio de Cicala et al., 2017 observó una 
alta frecuencia de falsos negativos al utilizar los 
conjuntos de cebadores RA5.1/RA3.6 desarrollados 
por Andree et al., 2000; este aspecto no lo 
informaron otros estudios. Por lo tanto, Cicala et al., 
2017 diseñaron nuevos cebadores basados en el 
ADNr 16S (ss16S-F/R) que fueron aceptados por el 
grupo ad hoc como método para la identificación de 
patógenos cuando se combinan con la 
secuenciación. 

En los estudios sin información molecular, también 
se tuvo en cuenta evidencia corroborante de otros 
estudios (misma ubicación y especie hospedadora) 
para la identificación del patógeno. 

2.3. Etapa 3: Criterios para determinar si las pruebas indican que la presencia del agente 
patógeno constituye una infección 

El Cuadro 3 describe las evidencias de infección por X. californiensis, utilizadas por el grupo ad hoc al 
aplicar la Etapa 3 para la susceptibilidad a la infección por X. californiensis. 
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Cuadro 3: Pruebas de infección por X. californiensis 

Pruebas de infección 

A: Replicación 
B: Viabilidad / 
Infectividad 

C: Patología /  
Signos clínicos 1 

D: Localización 

1. Presencia de 
inclusiones 
intracelulares de WS-
RLO2 dentro de 
vacuolas en el tejido, 
como se demuestra 
por: 

a. Histopatología 

O 

b. HIS (hibridación in 
situ) 

O 

c. Microscopía 
electrónica de 
transmisión (TEM, 
por sus siglas en 
inglés).  

O 

2. Demostración de 
infecciones naturales 
de alta intensidad por 
histología o HIS. 

O 

3. Demostración por 
prueba qPCR del 
aumento de la 
intensidad de la 
infección con el 
tiempo tras la 
exposición. 

Transmisión a 
individuos no 
infectados por 
cohabitación o por 
exposición a material 
infeccioso del 
hospedador 
evaluado. 

1. Signos clínicos, como:  

a. Debilidad o pérdida del 
reflejo de giro a la 
derecha. 

b. Reducción o pérdida de 
adherencia del pedal. 

c. Mortalidad3 

d. Anorexia3 

O 

2. Lesiones macroscópicas, 
como: 

a. Músculo del pie atrofiado 

b. Pigmentación oscura del 
pie 

c. Glándula digestiva 
moteada (marrón oscuro 
con pequeños focos de 
tejido de color canela). 

O 

3. Lesiones microscópicas, 
como: 

a. Degeneración de los 
órganos digestivos (por 
ejemplo, atrofia de los 
túbulos digestivos, 
inflamación) y/o 
metaplasia de la glándula 
digestiva. 

b. En el pie: reducción del 
número y organización 
de las fibras musculares 
y puede aumentar la 
abundancia de células 
serosas. 

Con técnicas 
microscópicas4, 
presencia de 
inclusiones 
intracelulares de WS-
RLO dentro de las 
células epiteliales 
gastrointestinales (es 
decir, esófago, 
estómago, glándula 
digestiva e intestino), 
en particular, en el 
esófago posterior. 

 

1 La patología o los signos clínicos pueden ser no específicos, variables e incluir algunas o todas las características 
enumeradas. 
2 Las inclusiones WS-RLO (síndrome de marchitamiento organismos similares a la Rickettsia, Withering-Syndrome 
Rickettsia-Like Organisms) consisten en múltiples bacterias dentro de vacuolas. 
3 A veces, es difícil correlacionar la presencia del patógeno con la mortalidad y/o la anorexia. En este caso, la mortalidad 
y/o la anorexia por sí solas no fueron suficientes cuando se documentaron otros patógenos o factores ambientales. 
4 Sin información microscópica u otra información que lo corrobore, incluidos los signos patológicos macroscópicos, el 
grupo ad hoc determinó que los resultados moleculares positivos de los órganos digestivos no podían utilizarse por sí 
solos para evaluar la etapa 3D. 
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3. Puntuación y evaluaciones 

El Cuadro 4 describe las distintas puntuaciones, resultados y conclusiones de las evaluaciones realizadas por el grupo ad hoc. 

Cuadro 4: Puntuación y resultados de las evaluaciones   

Puntuación Resultado 

1 Especies clasificadas como susceptibles (según se describe en el Artículo 1.5.7.) y propuestas para inclusión en el Artículo 11.7.2. del Capítulo 11.7. 
“Infección por X. californiensis” del Código Acuático y la Sección 2.2.1. del Capítulo 2.4.7. “Infección por X. californiensis” del Manual de las Pruebas de 
Diagnóstico para los Animales Acuáticos (Manual Acuático). 

2 Especies evaluadas con pruebas incompletas de susceptibilidad (como se describe en el Artículo 1.5.8.) se propusieron para inclusión en la 
Sección 2.2.2. “Especies con pruebas incompletas de susceptibilidad” del Capítulo 2.4.7. “Infección por X. californiensis” del Manual Acuático. 

3 Especies evaluadas con información no resuelta o contradictoria y que no se propusieron para inclusión en el Manual Acuático. 

Especies en las que se confirmó la identidad del patógeno, pero no se demostró una infección activa. Se propuso incluir estas especies en el segundo 
párrafo de la Sección 2.2.2. “Especies con evidencia incompleta de susceptibilidad” del Capítulo 2.4.7. “Infección por X. californiensis” del Manual Acuático. 

4 Especies evaluadas como no susceptibles. 

SP Especies “sin puntuación” (SP), debido a una información insuficiente o irrelevante. 

 

El Cuadro 5 resume las evaluaciones de la susceptibilidad del hospedador a la infección por X. californiensis, junto con los resultados y las referencias correspondientes. 
En cuanto a la Etapa 3, descrita en el Capítulo 1.5. del Código Acuático, las pruebas que respaldaban el criterio A eran suficientes para determinar la infección. En ausencia 
de pruebas para cumplir el criterio A, se requería satisfacer al menos dos de los criterios B, C o D para determinar la existencia de infección. 

Cuadro 5: Evaluaciones para la infección por X. californiensis 

Indicadores clave para el cuadro de evaluación: 

N:  Infección por vía natural Sí: Demuestra que se cumple el criterio SP: Sin puntuación 

E: Procedimientos experimentales (no-invasivos) NO: El criterio no se cumple N/A: No aplica  

EI: Procedimientos experimentales invasivos ND: No determinado    
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Familia Nombre científico Nombre común Subespecies 
(si se aplica) 

Etapa 1: Vía de 
transmisión  

Etapa 2: 
Identificación del 
patógeno   

Etapa 3: Pruebas de la infección Resultado - 
Puntuación 

Referencias 

A B C D 

Puntuación 1 

Haliotidae 

Haliotis corrugata abulón amarillo N/A 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND ND SÍ SÍ 1 Cicala et al., 2018b 

E qPCR SÍ ND SÍ SÍ 1 
Crosson & Friedman, 
2018 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND ND SÍ 1 

Cruz-Flores et al., 
2016b 

Haliotis cracherodii abulón negro N/A 

N y E 
PCR y 

secuenciación5 
SÍ SÍ SÍ SÍ 1 Friedman et al., 2002 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND ND SÍ 1 Andree et al., 2000 

N HIS SÍ ND SÍ SÍ 1 Antonio et al., 2000 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND ND SÍ 1 Friedman et al., 2000 

Haliotis discus abulón japonés H. discus 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND SÍ ND SÍ 1 Nishioka et al., 2016 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND SÍ SÍ 1 Kiryu et al., 2013 

Haliotis diversicolor 6 [small abalone] 

H. diversicolor 
aquatilis 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND ND ND ND 3 Nishioka et al., 2016 

H. diversicolor N y E 
PCR y 

secuenciación 
ND SÍ ND ND 2 Nishioka et al., 2016 

H. diversicolor 
supertexta 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND NO SÍ 1 

Wetchateng et al., 
2010 

Haliotis fulgens abulón verde N/A 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND ND SÍ SÍ 1 Cicala et al., 2018b 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND ND SÍ 1 

Cruz-Flores et al., 
2016b 

 

5 Identificación de patógenos realizada por Antonio et al., 2000 (ver nota específica de la especie en el ítem 6.3. del presente informe). 
6 Como resultado de la incertidumbre taxonómica, el grupo ad hoc calificó a Haliotis diversicolor a nivel de especie con una puntuación total de «1» (ver nota específica 
de la especie en el ítem 6.3 del presente informe). 
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Familia Nombre científico Nombre común Subespecies 
(si se aplica) 

Etapa 1: Vía de 
transmisión  

Etapa 2: 
Identificación del 
patógeno   

Etapa 3: Pruebas de la infección Resultado - 
Puntuación 

Referencias 

A B C D 

Haliotis 
kamtschatkana 

[pinto abolone] N/A 

E qPCR SÍ ND NO SÍ 1 Frederick et al., 2022 

E qPCR SÍ ND SÍ SÍ 1 
Crosson & Friedman, 
2018 

Haliotis rufescens abulón rojo N/A 

N HIS SÍ ND SÍ SÍ 1 
Cáceres-Martínez et 
al., 2021 

N y E qPCR SÍ SÍ SÍ SÍ 1 
Crosson & Friedman, 
2018 

E 
PCR y 

secuenciación 
SÍ SÍ SÍ SÍ 1 González et al., 2012 

Híbrido de Haliotis 
rufescens X Haliotis 
discus hannai  

híbrido de 
abulón rojo y 
abulón japonés 

N/A E 
PCR y 

secuenciación7 
SÍ ND ND SÍ 1 González et al., 2014 

Haliotis sorenseni abulón blanco N/A 
E qPCR SÍ ND SÍ SÍ 1 Vater et al., 2018 

N NO (PCR) SÍ ND ND SÍ SP Friedman et al., 2007 

Haliotis tuberculata 
oreja marina 
tuberculosa 

N/A 

N 
PCR y 

secuenciación 
SÍ ND SÍ SÍ 1 

Balseiro et al., 2006 

N 
PCR y 

secuenciación; 
qPCR 

SÍ ND NO SÍ 1 
Evento OMSA-
WAHIS ID#212, 2006 

Puntuación 2 

Haliotidae Haliotis gigantea [giant abalone] N/A 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND ND ND SÍ 2 Kiryu et al., 2014 

N y E 
PCR y 

secuenciación 
ND ND ND ND 3 Nishioka et al., 2016 

Puntuación 3 

Haliotidae Haliotis discus abulón japonés 
Haliotis discus 
hannai 

N 
PCR y 

secuenciación 
ND ND ND NO 3 Nishioka et al., 2016 

E 
PCR y 

secuenciación 
NO ND NO NO 3 González et al., 2012 

 

7 Identificación de patógenos realizada por González et al., 2012 (ver nota específica de la especie en el ítem 6.3. del presente informe). 
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Familia Nombre científico Nombre común Subespecies 
(si se aplica) 

Etapa 1: Vía de 
transmisión  

Etapa 2: 
Identificación del 
patógeno   

Etapa 3: Pruebas de la infección Resultado - 
Puntuación 

Referencias 

A B C D 

E 
PCR y 

secuenciación7 
NO ND ND NO 4 González et al., 2014 
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4. Resultados 

El grupo ad hoc acordó que seis de las especies actualmente incluidas en el Artículo 11.7.2. como 
susceptibles a la infección por X. californiensis, y cuatro especies adicionales, no incluidas anteriormente, 
cumplen los criterios para ser incluidas en la lista como susceptibles de infección por X. californiensis de 
acuerdo con el Capítulo 1.5. del Código Acuático. Se propone incluirlas en la lista del Artículo 11.7.2. del 
Capítulo 11.7. “Infección por X. californiensis”. Dichas especies figuran en el siguiente Cuadro 6. 

Cuadro 6: Especies susceptibles a la infección por X. californiensis 

Familia Nombre científico Nombre común 

Haliotidae Haliotis corrugata abulón amarillo 

Haliotis cracherodii abulón negro 

Haliotis discus discus abulón japonés 

Haliotis diversicolor [small abalone] 

Haliotis fulgens abulón verde 

Haliotis kamtschatkana [pinto abolone] 

Haliotis rufescens abulón rojo 

híbrido de Haliotis rufescens X 

Haliotis discus hannai   

 híbrido de abulón rojo y abulón 

japonés 

Haliotis sorenseni abulón blanco 

Haliotis tuberculata oreja marina tuberculosa 

 

Se consideró que la especie Haliotis discus hannai incluida actualmente en el Artículo 11.7.2. no cumplía los 
criterios y se propuso su supresión del Artículo 11.7.2. del Capítulo 11.7. del Código Acuático. 

El grupo ad hoc no pudo encontrar ninguna publicación para evaluar la susceptibilidad de Haliotis walallensis, 
que también está incluida actualmente en el Artículo 11.7.2., por lo que propuso suprimir esta especie del 
Artículo 11.7.2. del Capítulo 11.7. del Código Acuático. 

Haliotis gigantea fue evaluada con pruebas incompletas de susceptibilidad y se propuso su inclusión en la 
Sección 2.2.2. del Capítulo 2.4.7. del Manual Acuático. 

El grupo ad hoc observó que se había confirmado la identidad del agente patógeno, X. californiensis, pero no 
se demostró una infección activa en Haliotis discus hannai. Por lo tanto, se propuso incluir esta especie en el 
segundo párrafo de la Sección 2.2.2. del Capítulo 2.4.7. del Manual Acuático. 

5. Convención de denominación para las especies susceptibles 

Los nombres científicos de las especies están armonizados con el Registro Mundial de Especies Marinas 
(WoRMS) https://www.marinespecies.org/index.php. 

Los nombres comunes de las especies están armonizados con FAOTERM 
(http://www.fao.org/faoterm/collection/faoterm/en/). Cuando los nombres comunes no se encuentran en 
FAOTERM, las especies se designaron de acuerdo con https://www.sealifebase.ca. 

6. Comentarios sobre los fundamentos y las decisiones tomadas por el grupo ad hoc 

6.1. Comentarios generales 

El grupo ad hoc revisó todos los documentos disponibles, pero sólo evaluó en su totalidad los 
documentos que aportaban pruebas suficientes de susceptibilidad para cada especie evaluada (ver 

https://www.sealifebase.ca/
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Cuadro 5). Los documentos adicionales, más allá de los necesarios para proporcionar pruebas 
suficientes, se revisaron con el fin de garantizar la ausencia de pruebas contradictorias y se mantuvieron 
en la lista de referencias. 

El grupo ad hoc acordó centrarse en los estudios publicados cuando se disponía de pruebas moleculares. 
Se hizo referencia a estudios publicados en años anteriores cuando era necesario aumentar la confianza 
de una evaluación o cuando no se disponía de ningún trabajo reciente para la evaluación de una especie 
hospedadora específica. Cuando fue necesario para corroborar la identificación del patógeno, el grupo 
ad hoc se puso en contacto con los autores de los estudios para que describieran con más detalle los 
métodos de identificación del patógeno. 

El grupo ad hoc acordó que, si bien la situación ideal era la de dos artículos con una puntuación de "1", 
un único estudio sólido con una puntuación de "1" también era suficiente para concluir la susceptibilidad 
de una especie en ausencia de pruebas contradictorias. Cuando la estrategia de muestreo se distribuyó 
a lo largo de estaciones o lugares, y/o cuando un único trabajo aportó todas las pruebas (moleculares 
con las correspondientes pruebas histológicas en los mismos animales), el grupo ad hoc consideró que 
un solo trabajo sólido era suficiente para concluir la susceptibilidad de una especie. Aun así, se revisaron 
estudios adicionales para comprobar si existían pruebas de apoyo o contradictorias. 

El grupo ad hoc examinó dos notificaciones de infección por X. californiensis notificadas en el Sistema 
Mundial de Información Zoosanitaria (WAHIS). Para una de estas notificaciones, el grupo ad hoc solicitó 
información adicional al Miembro para poder evaluar la susceptibilidad del hospedador. El segundo 
informe se refería a un evento para el que se disponía de una publicación, por lo que no se requirió 
información adicional para llevar a cabo una evaluación. Por clo tanto, el grupo ad hoc observó que, al 
efectuar una notificación a WAHIS, debe incluirse un nivel de detalle adecuado con el fin de respaldar 
futuras evaluaciones de la susceptibilidad de las especies. 

6.2. Identificación del hospedador (especies y subespecies) 

El grupo ad hoc aceptó la identificación del hospedador tal y como la indicaron los autores, señalando 
que los estudios evaluados no informaban de los métodos de identificación del hospedador. 

6.1. Comentarios sobre especies específicas  

Haliotis cracherodii  

Si bien no se utilizaron métodos moleculares para la identificación de patógenos en el estudio de 
Friedman et al., 2002, los animales recolectados procedían de la misma población que los notificados en 
Antonio et al., 2000. Por consiguiente, el grupo ad hoc confirmó la identificación del patógeno. 

Haliotis diversicolor 

Las subespecies Haliotis diversicolor aquatilis y Haliotis diversicolor supertexta mencionadas en algunos 
estudios publicados no pudieron encontrarse o son nombres no aceptados en WoRMS. En las 
evaluaciones (Cuadro 5), el grupo ad hoc mantuvo los nombres de hospedadores utilizados por los 
autores para reflejar mejor la información presentada en los estudios. 

Como resultado de la incertidumbre taxonómica y de la ausencia de información contradictoria, el grupo 
ad hoc calificó a Haliotis diversicolor a nivel de especie con una puntuación total de «1». Sin embargo, si 
se dispone de más información taxonómica sobre esta especie, el grupo ad hoc recomienda reevaluarla 
a nivel de subespecie. 

Haliotis discus 

Las dos subespecies Haliotis discus discus y Haliotis discus hannai son nombres aceptados en WoRMS; 
por lo tanto, el grupo ad hoc evaluó y atribuyó una puntuación a las subespecies por separado. El grupo 
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ad hoc no recomienda evaluar Haliotis discus a nivel de la especie, ya que existen pruebas preliminares 
de resistencia a la infección para una de las dos subespecies. 

Haliotis discus hannai 

Si bien no se utilizaron métodos moleculares para la identificación de patógenos en González et 
al., 2014, las muestras histológicas evaluadas en este estudio procedían de los mismos individuos 
de los que se informó en González et al., 2012 (comunicación con el autor). Por lo tanto, el grupo 
ad hoc determinó que estaba confirmada la identificación del patógeno. 

En el ensayo de desafío descrito en González et al., 2014, mientras que H. discus hannai no 
mostró ninguna evidencia histológica de infección, los otros dos grupos expuestos (H. rufescens y 
el híbrido de H. rufescens X H. discus hannai) mostraron por histología inclusiones WS-RLO. 
Aunque el estudio no se había diseñado para demostrar la no susceptibilidad, el grupo ad hoc 
concluyó que González et al., 2014 debía tener una puntuación de «4» (no susceptible). 

El grupo ad hoc otorgó una puntuación total de «3» a H. discus hannai porque González et al., 
2012 y Nishioka et al., 2016 habían detectado el patógeno mediante PCR. 

Híbrido de Haliotis rufescens X Haliotis discus hannai  

Si bien no se utilizaron métodos moleculares para la identificación de patógenos en González et al., 2014, 
las muestras histológicas evaluadas en este estudio procedían de los mismos individuos mencionados 
en González et al., 2012 (comunicación con el autor). Por lo tanto, el grupo ad hoc confirmó la 
identificación del patógeno. 

Haliotis walallensis 

En Crosson et al., 2014, la introducción menciona que H. walallensis constituye un posible hospedador 
de inclusiones de WS-RLO, pero no se encontraron más referencias adicionales ni información 
suplementaria.  

7. Artículo 1.5.9. Inclusión de especies susceptibles con un rango taxonómico de género o 
superior 

El grupo ad hoc examinó el Artículo 1.5.9. “Inclusión de especies susceptibles con un rango taxonómico de 
género o superior” en el Código Acuático, y determinó que no era aplicable a las especies hospedadoras 
susceptibles de X. californiensis identificadas en ese momento.  

La justificación para no aplicar los criterios del Artículo 1.5.9. fue que Haliotis discus hannai podía no cumplir 
los criterios de susceptibilidad a la infección por X. californiensis. Además, existen más de 200 especies de 
Haliotis, pero el nivel de información disponible sólo permitió al grupo ad hoc evaluar 11 especies. Asimismo, 
las especies de Haliotis evaluadas se encuentran en el mismo clado filogenético (Tshilate et al., 2023) y 
existen múltiples clados de Haliotis.  
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Anexo 2. Mandato 

REUNIÓN DEL GRUPO AD HOC DE LA OMSA SOBRE LA SUSCEPTIBILIDAD DE LAS ESPECIES DE MOLUSCOS 
A LA INFECCIÓN POR LAS ENFERMEDADES DE LA LISTA DE LA OMSA 

París, Francia, 11 al 13 de junio de 2024  

_______ 

Mandato 

Contexto 

El Capítulo 1.5. “Criterios para la inclusión de especies susceptibles de infección por un agente patógeno específico” del 
Código Acuático presenta los criterios que permitan determinar las especies hospedadoras incluidas en la lista de 
especies susceptibles en el Artículo X.X.2. de cada capítulo específico de enfermedad en el Código Acuático.  

Las evaluaciones para todas las enfermedades de la Lista de la OMSA estarán a cargo progresivamente de grupos ad 
hoc especializados. Una vez finalizadas, la lista de especies susceptibles en el Artículo X.X.2. de los capítulos específicos 
de enfermedad del Código Acuático se difundirá para comentario y luego se presentará para adopción. 

Las especies de las que existen indicios de susceptibilidad, pero no pruebas suficientes para demostrarla, se incluyen en 
la Sección 2.2.2 del capítulo específico de enfermedad del Manual Acuático. 

El Grupo ad hoc sobre la susceptibilidad de las especies de moluscos a la infección por enfermedades de la lista de la 
OMSA efectuó evaluaciones para todas las enfermedades de los moluscos de la lista de la OMSA excepto para la infección 
por Xenohaliotis californiensis. 

Finalidad 

El Grupo ad hoc sobre la susceptibilidad de las especies de moluscos a la infección por enfermedades de la lista de la 
OMSA realizará las evaluaciones para la infección por Xenohaliotis californiensis en los moluscos. 

Mandato 

1)  Revisar la literatura pertinente que documenta la susceptibilidad de las especies a la infección por Xenohaliotis 
californiensis y aplicar los criterios, así como se destaca en el Capítulo 1.5. “Criterios para la inclusión de especies 
susceptibles de infección por un agente patógeno específico”, a potenciales especies hospedadores, con el fin de 
determinar la susceptibilidad a la infección por Xenohaliotis californiensis. 

2) Determinar las especies susceptibles a la infección por Xenohaliotis californiensis en base al Artículo 1.5.7. 

3) Determinar las especies con evidencias incompletas de susceptibilidad a la infección por Xenohaliotis californiensis 
en base al Artículo 1.5.8. 

Resultados esperados del grupo ad hoc 

1) Proponer una lista de especies susceptibles para inclusión en el Artículo 11.7.2. del Capítulo 11.7. “Infección por 
Xenohaliotis californiensis” del Código Acuático. 

2) Proponer una lista de las especies con evidencia incompleta de susceptibilidad para inclusión en la Sección 2.2.2. 
del Capítulo 2.4.7. “Infección por Xenohaliotis californiensis” del Manual Acuático. 

3) Redactar un proyecto de informe para consideración de la Comisión para los Animales Acuáticos en su reunión de 
septiembre de 2024. 

_______________ 


