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1. Introduction

Le présent rapport présente les travaux du Groupe ad hoc de 'OMSA sur la sensibilité des mollusques aux
maladies listées par TOMSA (le Groupe ad hoc), qui a tenu une réunion en présentiel a Paris (France) du 11
au 13 juin 2024.

La liste des participants et le mandat sont joints respectivement en annexe | et en annexe |l

Aux fins du présent rapport, Xenohaliotis californiensis désigne I'agent pathogéne Candidatus Xenohaliotis
californiensis, qui est le nom accepté de l'agent pathogene.

2. Méthodologie

Le Groupe ad hoc a appliqué aux espéces hotes potentielles les critéres figurant dans le chapitre 1.5. du Code
sanitaire pour les animaux aquatiques de 'OMSA (le Code aquatique), intitulé « Critéres d'inclusion dans la
liste des espéces sensibles a une infection par un agent pathogéne spécifique », afin de déterminer la
sensibilité & l'infection & Xenohaliotis californiensis.

Une approche comprenant trois étapes, telle que décrite dans l'article 1.5.3., a été employée pour évaluer la
sensibilité d'une espéce a l'infection a X. californiensis :

Etape 1: criteres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies de
transmissions naturelles de l'infection (tels que décrits dans l'article 1.5.4.) ;

Etape 2 : critéres permettant de déterminer si 'agent pathogéne a été identifié de fagon adéquate
(comme décrits a l'article 1.5.5.) ;

Etape 3 : critéres permettant de déterminer si les preuves de la présence de l'agent pathogéne suffisent
pour conclure a l'infection (comme décrit a l'article 1.5.6.) :

A. l'agent pathogene se multiplie dans I'h6te ou les stades de développement de I'agent pathogéne
sont présents dans ou sur I'hote ;

B. une forme viable de I'agent pathogene a été isolée chez les espéces sensibles proposées, ou
son infectiosité a été démontrée lors de la transmission a des individus naifs ;

C. ily a des madifications cliniques ou pathologiques associées a l'infection ;
D. lalocalisation spécifique de I'agent pathogéne est constatée dans les tissus cibles prévus.
Les informations détaillées ayant trait & l'approche en trois étapes appliquée par le Groupe ad hoc pour

l'infection a X. californiensis, comprenant notamment toute considération supplémentaire, sont décrites ci-
dessous :
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2.1. Etape 1. Critéres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies

de transmissions naturelles de l'infection

Le tableau 1 décrit la voie de transmission de l'infection a X. californiensis employée par le Groupe ad
hoc lorsqu'il a appliqué I'étape 1 pour les évaluations de la sensibilité a I'infection a X. californiensis, et

présente également certaines considérations.

Tableau 1. Voie de transmission de l'infection a X. californiensis

Voie de transmission

Considérations

1. Une exposition naturelle comprenant les situations
lors desquelles l'infection est apparue sans
intervention expérimentale (par exemple, une
infection dans des populations sauvages ou
d'élevage).

ou

2. Des procédures expérimentales non invasives : lors
d'une cohabitation avec des hbtes infectés ; une
infection par immersion ou une exposition a des
effluents de sujets infectés, dans des conditions
reproduisant les conditions naturelles pour I'héte.

L'infection par injection dans les tissus corporels
n'a pas été considérée comme reproduisant les
voies naturelles.

La dose a été prise en considération pour
déterminer si I'exposition par immersion ou par
voie orale reproduisait les niveaux attendus lors
d'infections naturelles.

2.2. Etape 2. Critéres permettant de déterminer si l'agent pathogéne a été identifié de fagon

adéquate

Le tableau 2 décrit la voie de transmission de l'infection a X. californiensis employée par le Groupe ad
hoc lorsqu'il a appliqué I'étape 2 pour les évaluations de la sensibilité a l'infection a X. californiensis, et

présente également certaines considérations.

Tableau 2. Identification de I'agent pathogéne pour I'infection a X. californiensis

Identification de I'agent pathogene (X. californiensis)

Considérations

1. PCR et analyse de la séquence de I'ADNr 16S (par
exemple Andree et al., 2000 ; Cicala et al., 2017).

ou

2. PCR en temps réel spécifique a I'espéce utilisant des
amorces / des sondes congues en se basant sur
I'ADNr 16S (par exemple, Friedman et al., 2014).

ou

3. hybridation in situ en ayant recours a quatre sondes
(RA5.1, RA3.6, RA3.8 et RA5.6) élaborées par
Antonio et al. en 2000.

Cicala et al. (2017) ont signalé une fréquence
élevée de faux négatifs lors de I'emploi des
ensembles d'amorces RA5.1 / RA3.6 élaborées
par Andree et al. (2000) ; cette situation n'a
toutefois pas été observée lors d'autres études.
Cicala et al. (2017) ont par conséquent con¢u de
nouvelles amorces basées sur I'ADNr 16S (ss16S-
F/R) qui ont été acceptées par le Groupe ad hoc
comme méthode d'identification de I'agent
pathogene lorsqu'elles sont combinées a une
analyse de la séquence.

Pour les études ne comportant pas d'informations
moléculaires, la confirmation des résultats grace a
des éléments de preuve issus d'autres études
(méme localisation et méme espéce hbte) ont
également été prises en considération pour
l'identification de I'agent pathogéne.
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2.3. Etape 3. Critéres permettant de déterminer si les preuves de la présence de l'agent
pathogeéne suffisent pour conclure al'infection

Le tableau 3 décrit les éléments permettant de démontrer l'infection a X. californiensis, qui ont été utilisés
par le Groupe ad hoc lorsqu'il a appliqué I'étape 3 pour les évaluations de la sensibilité a I'infection a X.
californiensis.
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Tableau 3. Eléments de preuve de la présence de I'infection a X. californiensis

Preuve de la présence de l'infection

A. Réplication

B. Viabilité /
Infectiosité

C. Pathologie /
Signes cliniques?

D. Localisation

1. Présence d'inclusions
intracellulaires WS-
RLO? dans les
vacuoles des tissus,
démontrée par :

a. histopathologie ;
ou

b. hybridation in situ
ou

€. microscopie
électronique a
transmission.

ou

2. Mise en évidence
d'infections naturelles
de forte intensité par
histologie ou
hybridation in situ.

ou

3. Mise en évidence, en
ayant recours a la
gPCR, d'une
augmentation de
l'intensité de l'infection
au fil du temps, suite
a l'exposition.

Transmission a des
sujets non infectés, a
la faveur d'une
cohabitation ou de
I'exposition & du
matériel infectieux
provenant de I'h6te qui
est évalué.

1. Signes cliniques, tels que :

a. réflexe de redressement
diminué ou absent ;

b. diminution ou perte de
I'adhérence du pied ;

c. mortalité3 ;
d. anorexie3
ou

2. Lésions macroscopiques, telles
que :

a. muscle du pied atrophié ;
b. pigmentation noire du pied ;

c. glande digestive tachetée
(brun foncé avec de petits
foyers de tissu de couleur
bronze)

ou

3. Lésions microscopiques, telles
que :

a. dégénérescence des
organes digestifs (par ex.,
atrophie des tubules
digestifs, inflammation) et /
ou métaplasie de la glande
digestive.

b. dans le pied : réduction du
nombre et de I'organisation
des fibres musculaires et
possible augmentation de
I'abondance des cellules
séreuses.

Avec des techniques
microscopiques?, la
présence d'inclusions
WS-RLO
intracellulaires dans les
cellules épithéliales
gastro-intestinales (a
savoir I'cesophage,
I'estomac, la glande
digestive, l'intestin) est
observée, en particulier
dans l'cesophage
postérieur.

1 La pathologie et les signes cliniques peuvent étre non spécifiques, variables et comprendre tout ou partie des

caractéristiques énumeérées.

2 Les inclusions WS-RLO (Withering-Syndrome Rickettsia-Like Organisms - syndrome du dépérissement attribuable a
des organismes de type Rickettsia) consistent en des bactéries multiples contenues dans des vacuoles.

3 Il est parfois difficile d'établir une corrélation entre la présence de I'agent pathogéne et la mortalité et / ou I'anorexie.
Dans le cas présent, la mortalité et / ou I'anorexie seules ne sont pas suffisantes lorsque d'autres agents pathogénes ou
facteurs environnementaux sont documentés.

4 En l'absence d'informations microscopiques ou de confirmation par d'autres informations, comprenant notamment les
signes pathologiques macroscopiques, le Groupe ad hoc a estimé que les résultats moléculaires positifs issus
d’examens des organes digestifs ne pouvaient pas étre utilisés seuls pour évaluer I'étape 3D.
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3.

Classification et évaluations

Le tableau 4 décrit les différentes catégories et résultats des évaluations menées par le Groupe ad hoc.

Tableau 4. Catégories et résultats des évaluations
Catégorie Résultat
1 Espéces ayant été évaluées comme sensibles (comme décrit a 'article 1.5.7.). Ces espéces ont été proposées en vue de leur intégration dans l'article 11.7.2.

du chapitre 11.7. du Code aquatique intitulé « Infection a Xenohaliotis californiensis », et dans la partie 2.2.1. du chapitre 2.4.7. du Manuel des tests de
diagnostic pour les animaux aquatiques (le Manuel aquatique) intitulé « Infection a Xenohaliotis californiensis ».

Especes pour lesquelles les éléments de preuve issus de I'évaluation ont été jugés insuffisants pour démontrer la sensibilité (comme décrit a l'article 1.5.8.).
Ces especes ont été proposées en vue de leur intégration dans la partie 2.2.2. intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility » (Espéces pour
lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer la sensibilité) du chapitre 2.4.7. du Manuel aquatique intitulé « Infection & Xenohaliotis
californiensis ».

Espeéces pour lesquelles les informations issues de I'évaluation ne permettaient pas de conclure ou étaient contradictoires. L'intégration de ces espéces dans le
Manuel aquatique n'a pas été proposée.

Espéces pour lesquelles l'identité de I'agent pathogéne a été confirmée mais sans que la présence d'une infection active ait été démontrée. Ces espéces ont
été proposeées en vue de leur intégration dans le deuxiéme paragraphe de la partie 2.2.2. intitulée « Species with incomplete evidence for susceptibility »
(Espéces pour lesquelles les éléments de preuve sont insuffisants pour démontrer la sensibilité) du chapitre 2.4.7. du Manuel aquatique, intitulé « Infection a
Xenohaliotis californiensis ».

Espéces ayant été évaluées comme n'étant pas sensibles.

NCI

Espéces non classées en raison de l'insuffisance d'informations ou d'informations non pertinentes.

Le tableau 5 présente une synthése des évaluations relatives a la sensibilité des hétes a l'infection & X. californiensis, ainsi que les résultats et les références pertinentes.
S'agissant de I'étape 3, telle que décrite au chapitre 1.5. du Code aquatique, les éléments de preuve a lI'appui du critére A étaient suffisants a eux seuls pour démontrer
l'infection. En lI'absence de données probantes satisfaisant au critére A, le respect d'au moins deux des criteres B, C ou D ont été requis pour démontrer l'infection.

Tableau 5.

Evaluations de l'infection & X. californiensis

Acronymes figurant dans le tableau d'évaluation :

N : apparition naturelle de l'infection OUl : il a été démontré que le critére est satisfait NCI : espéce non classée
E : induction expérimentale de l'infection (non invasive) NON : il a été démontré que le critére n'est pas satisfait S/O: sans objet
El : induction expérimentale de l'infection (invasive) ND : non déterminé ; la satisfaction du critére n'a pas été

déterminée
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Famille Nom scientifique | Nom Sous-espéce Etape 1. Voie de | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire (s'ily alieu) transmission de | Identification de A B D de résultat
I'infection I'agent pathogene c
Catégorie 1
PCR et analyse de la .
N séquence ND ND oul oul 1 Cicala et al., 2018b
Haliotis corrugata | ormeau rose SIO E gPCR oul | ND | oul | oul 1 %‘15850“ & Friedman,
N PCR et’analyse de la oul ND ND oul 1 Cruz-Flores et al.,
séquence 2016b
PCR et analyse de la .
NetE séquences Ooul Ooul Ooul Ooul 1 Friedman et al., 2002
Haliotis . N PCRetanalysedela | oy | nNp | ND | oul 1 | Andree et al.,, 2000
- ormeau noir S/O sequence
cracherodii — -
N Hybridation in situ Oul ND Oul Oul 1 Antonio et al., 2000
- N PCRetanalysedela | oy | \p | nD | oul 1 Friedman et al., 2000
Haliotidae séquence
N PCR ‘:tezﬂi'zsee delal \p | our | ND | oul 1 Nishioka et al., 2016
Haliotis discus ormeau japonais H. discus discus
N PCRetanalysedela | o, | Np | oul | oul 1 Kiryu et al., 2013
séquence
H. diversicolor N PCRetanalysedela | \n | np | ND | ND 3 Nishioka et al., 2016
aquatilis séquence
Haliotls [small abalone] | - diversicolor N et E PCRetanalysedela | n | oy | np | ND 2 Nishioka et al., 2016
diversicolor diversicolor séquence
H. diversicolor N PCRetanalysedela | o, | \p | nON | oul 1 Wetchateng et al., 2010
supertexta séquence
Haliotis fulgens ormeau vert S/O N PCR et analyse de la ND ND Oul Oul 1 Cicala et al., 2018b

séquence

5 Identification de I'agent pathogéne effectuée par Antonio et al., 2000 (voir les commentaires portant sur des espéces spécifiques dans la partie 6.3. du présent

rapport).

6 En raison de l'incertitude taxonomique, le Groupe ad hoc a procédé a I'évaluation de Haliotis diversicolor au niveau de I'espéce et attribué un classement global en
catégorie « 1 » (voir la note spécifique a lI'espéce dans la partie 6.3. du présent rapport).
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Famille Nom scientifique | Nom Sous-espéce Etape 1. Voie de | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
vernaculaire (s'ily alieu) transmission de | Identification de A B D de résultat
I'infection I'agent pathogene c
N PCR et’analyse de la oul ND ND oul 1 Cruz-Flores et al.,
séquence 2016b
o E gPCR oul ND NON oul 1 Frederick et al., 2022
Haliotis [pinto abalone] S/IO ;
kamtschatkana E gPCR oul | ND | oul | oul 1 %‘1’5830“ & Friedman,
N Hybridationinsitu | OUl | ND | oul | oul 1 gg‘chres"v'a”'”ez etal,
Halioti Crosson & Friedman,
aliotis rufescens | ormeau rouge S/O N et E gPCR oul oul oul oul 1 2018
PCR et analyse de la .
E séquence Oul Oul Oul Oul 1 Gonzalez et al., 2012
Hybride Haliotis .
Hybride ormeau
Ir-lljgﬁzfr:igndsiséus rouge et ormeau S/O E PCR ?stézgzlr):cs:: de la Ooul ND ND Ooul 1 Gonzalez et al., 2014
hannai japonais
o ] gPCR Oul ND Oul Oul 1 Vater et al., 2018
Haliotis sorenseni | ormeau blanc S/O )
NON (PCR) Ooul ND ND Ooul NCI Friedman et al., 2007
N PCR etlanalyse dela oul ND oul oul 1 Balseiro et al., 2006
Haliotis ormeau N/A sequence
tuberculata tuberculeux =N
PCR et analyse de la Evénement OMSA-
N séquence ; gPCR oul ND NON oul 1 WAHIS ID#212, 2006
Catégorie 2
N PCRetanalyse dela |\, ND ND | Oul 2 Kiryu et al., 2014
o o i séquence
Haliotidae | Haliotis gigantea ormeau géant N/A
N et E PCRetanalysedela | \n | np | ND | ND 3 Nishioka et al., 2016
séquence
Catégorie 3
N PCRetanalysedela | \n | \p | nND | NON 3 Nishioka et al., 2016
- L . . Haliotis discus sequence
Haliotidae | Haliotis discus ormeau japonais hannai
E PCRetanalysedela | \oy | Np | NON | NON 3 Gonzélez et al., 2012

séquence
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Famille

Nom scientifique

Nom
vernaculaire

Sous-espéce
(s'ily alieu)

Etape 1. Voie de | Etape 2. Etape 3. Preuve de l'infection Catégorie | Références
transmission de | Identification de A B D de résultat
I'infection I'agent pathogene c

E PCRetanalysedela | oy | np | ND | NON 4 Gonzélez et al., 2014

séquence
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4. Résultats

Le Groupe ad hoc est convenu que six des espéeces qui figurent actuellement dans l'article 11.7.2. comme
étant sensibles a l'infection a X. californiensis, ainsi que quatre espéces supplémentaires, n'ayant pas été
intégrées dans la liste auparavant, satisfont aux critéres d'inclusion dans la liste des espéces sensibles a
l'infection a X. californiensis, conformément au chapitre 1.5. du Code aquatique. Il a proposé d'intégrer ces
espéces dans l'article 11.7.2. du chapitre 11.7. intitulé « Infection a Xenohaliotis californiensis ». Ces espéeces
figurent dans le tableau 6 ci-apreés.

Tableau 6 : Espéeces sensibles a l'infection a X. californiensis

Famille Nom scientifique Nom vernaculaire
Haliotidae Haliotis corrugata ormeau rose
Haliotis cracherodii ormeau noir
Haliotis discus discus ormeau japonais
Haliotis diversicolor [small abalone]
Haliotis fulgens ormeau vert
Haliotis kamtschatkana [pinto abalone]
Haliotis rufescens ormeau rouge
Haliotis rufescens X Haliotis Hybride ormeau rouge et ormeau
discus hannai hybrid japonais
Haliotis sorenseni ormeau blanc
Haliotis tuberculata ormeau tuberculeux

Haliotis discus hannai, qui figure actuellement dans l'article 11.7.2., a été évalué comme ne satisfaisant pas
aux criteres et il a été proposé de le supprimer de l'article 11.7.2. du chapitre 11.7. du Code aquatique.

Le Groupe ad hoc n'a pas été en mesure de trouver de publication permettant d'évaluer la sensibilité d'Haliotis
walallensis, qui figure également actuellement dans l'article 11.7.2. et a donc proposé de supprimer cette
espece de l'article 11.7.2. du chapitre 11.7. du Code aquatique.

L’évaluation de Haliotis gigantea a révélé que les éléments de preuve relatifs & sa sensibilité étaient
insuffisants et il a été proposé de l'intégrer dans la partie 2.2.2. du chapitre 2.4.7. du Manuel aquatique.

Le Groupe ad hoc a relevé que lidentité de I'agent pathogéne, X. californiensis, avait été confirmée chez
Haliotis discus hannai mais qu'une infection active n'avait pas été démontrée. Il a donc été proposé d'intégrer
cette espéce dans le deuxieme paragraphe de la partie 2.2.2. du chapitre 2.4.7. du Manuel aquatique.

5. Référentiels utilisés pour désigner les espéces sensibles

Les noms scientifiques des especes hétes correspondent a ceux figurant dans la base de données World
Register of Marine Species (WoRMS) https://www.marinespecies.org/index.php.

Les noms vernaculaires des espéces de mollusques sont ceux de la base de données FAOTERM
(http://www.fao.org/faoterm/collection/faoterm/en/). Lorsque le nom vernaculaire de I'espece de mollusque
n'était pas répertorié dans FAOTERM, la dénomination figurant dans Sealife (https://www.sealifebase.ca) a
été utilisée.
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Commentaires relatifs aux explications et a la prise de décisions du Groupe ad hoc
6.1. Commentaires généraux

Le Groupe ad hoc a examiné toutes les publications disponibles, mais n'a retenu que les documents qui
apportaient des éléments de preuve suffisants en matiére de sensibilité, pour chaque espéce évaluée
(tableau 5). Des publications complémentaires, outre celles nécessaires pour disposer de données
probantes suffisantes, ont été examinées afin de s'assurer de I'absence de preuves contradictoires et ont
été conservées dans la liste des références.

Le Groupe ad hoc s'est concentré sur les études publiées présentant des résultats de tests moléculaires.
Des publications plus anciennes ont été référencées lorsque cela était nécessaire, afin de renforcer la
fiabilité d'une évaluation ou lorsqu'aucun document récent n'était disponible aux fins de I'évaluation de la
sensibilité d'une espece héte spécifique. Lorsque le recueil de données probantes était nécessaire pour
confirmer l'identification de I'agent pathogene, le Groupe ad hoc a contacté les auteurs des études afin
d'obtenir des informations plus détaillées ayant trait aux méthodes utilisées d'identification de I'agent
pathogene.

Le Groupe ad hoc est convenu que s'il fallait idéalement disposer de deux publications permettant de
classer I'espéce dans la catégorie « 1 » pour conclure a la sensibilité d'une espéce, une seule étude
solide permettant de classer I'espéce en catégorie « 1 » était également suffisante, sous réserve de
l'absence d'éléments de preuves contradictoires. Lorsque la stratégie d'échantillonnage comportait des
prélevements sur plusieurs saisons ou dans différents lieux, ou lorsque tous les éléments de preuve
étaient issus d'une seule publication (tests moléculaires assortis des données probantes correspondantes
issues de I'examen histologique réalisé chez les mémes animaux), le Groupe ad hoc a estimé qu'une
publication a la conception rigoureuse était suffisante pour conclure a la sensibilité d'une espéce. Des
études supplémentaires ont été toutefois examinées afin de déterminer si des éléments de preuve, a
l'appui ou contradictoires, y figuraient.

Le Groupe ad hoc a examiné deux notifications relatives & l'infection par X. californiensis, transmises
dans le Systéeme mondial d'information zoosanitaire (WAHIS). Le Groupe ad hoc a demandé des
informations complémentaires a I'appui au Membre de 'OMSA ayant effectué une de ces déclarations,
afin d'étre en mesure d'évaluer la sensibilité de I'hdte. La seconde déclaration faisait référence a un
événement pour lequel une publication était disponible, de sorte qu'aucune information supplémentaire
n'était nécessaire pour procéder a l'évaluation. Le Groupe ad hoc a par conséquent indiqué que
lorsqu'une notification est transmise dans WAHIS, un niveau de détail approprié est nécessaire pour aider
aux évaluations ultérieures de la sensibilité des espéces.

6.2. Identification des hdtes (espéces et sous-espéeces)

Le Groupe ad hoc a accepté lidentification des hétes telle qu'elle est indiquée par les auteurs, en
précisant que les études évaluées ne décrivaient pas de méthodes d'identification des hétes.

6.3. Commentaires portant sur des espéces spécifiques

Haliotis cracherodii

Dans I'étude de Friedman et al. 2002, aucune méthode moléculaire n'a été utilisée pour l'identification de
l'agent pathogéne ; les animaux collectés provenaient de la méme population que celle décrite dans
Antonio et al. 2000. Le Groupe ad hoc a donc considéré que l'agent pathogéne avait été identifié de fagon
adéquate.

Haliotis diversicolor

Les sous-espéces Haliotis diversicolor aquatilis et Haliotis diversicolor supertexta mentionnées dans

certaines études publiées n'ont pu étre trouvées dans WoRMS ou ne sont pas des noms acceptés dans
cette base de données. Pour les évaluations (tableau 5), le Groupe ad hoc a retenu les dénominations
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ayant trait aux hoétes utilisées par les auteurs afin de refléter au mieux les informations présentées dans
les études.

En raison de l'incertitude taxonomique et de I'absence d'informations contradictoires, le Groupe ad hoc a
classé Haliotis diversicolor dans la catégorie « 1 » au niveau de I'espéce. Le Groupe ad hoc recommande
toutefois de réévaluer la sensibilité au niveau de la sous-espéce, si de nouvelles informations
taxonomiques ayant trait a cette espece venaient a étre disponibles.

Haliotis discus

Les deux sous-espéces Haliotis discus discus et Haliotis discus hannai sont des noms acceptés dans
WoRMS ; le Groupe ad hoc a donc évalué et noté les sous-especes de maniére distincte. Le Groupe ad
hoc ne recommande pas de procéder a I'évaluation de Haliotis discus au niveau de I'espéce, car il existe
des éléments de preuves préliminaires de résistance a l'infection pour une des deux sous-especes.

Haliotis discus hannai

Aucune méthode moléculaire n'a été utilisée pour l'identification de l'agent pathogéne dans
Gonzélez et al., 2014 ; les échantillons évalués par un examen histologique dans cette étude
provenaient des mémes individus que ceux rapportés dans Gonzalez et al., 2012 (communication
avec l'auteur). Le Groupe ad hoc a donc considéré que I'agent pathogéne était identifié de fagon
adéquate.

Dans l'épreuve de provocation décrite dans Gonzéalez et al. 2014, alors qu'aucun élément de
preuve d'infection n'est ressorti de 'examen histologique de H. discus hannai, des vacuoles WS-
RLO ont été observée a I'examen histologique chez les deux autres groupes exposés (H. rufescens
et I'hybride H. rufescens X H. discus hannai). Le Groupe ad hoc a conclu qu'un classement dans
la catégorie « 4 » (especes évaluées comme n'étant pas sensibles) devait étre attribué & Gonzéalez
et al. 2014, bien que I'étude n'ait pas été concue pour démontrer I'absence de sensibilité.

Le Groupe ad hoc a attribué un classement global dans la catégorie « 3 » & H. discus hannai, étant
donné que l'agent pathogéne a été détecté a l'aide de la PCR par Gonzalez et al. 2012 et Nishioka
et al. 2016.

Haliotis rufescens X Haliotis discus hannai

Aucune méthode moléculaire n'a été utilisée pour l'identification de I'agent pathogéne dans Gonzélez et
al. 2014 ; les échantillons évalués a I'examen histologique dans cette étude provenaient des mémes
individus que ceux rapportés dans Gonzalez et al. 2012 (communication avec l'auteur). Le Groupe ad
hoc a donc considéré que I'agent pathogéne avait été identifié de facon adéquate.

Haliotis walallensis

L'introduction de Crosson et al., 2014, mentionne que H. walallensis est un héte potentiel du WS-RLO,
mais aucune référence ou information supplémentaire n'a pu étre trouvée.

Article 1.5.9. Inclusion d'un échelon taxonomique équivalent ou supérieur a celui du genre dans
la liste des espéces sensibles

Le Groupe ad hoc a pris en considération l'article 1.5.9. du Code aquatique, intitulé « Inclusion d'un échelon
taxonomique équivalent ou supérieur a celui du genre dans la liste des espéces sensibles », et a déterminé
gu'il n'est pas applicable en ce qui concerne les especes hétes sensibles a l'infection a X. californiensis qui
ont été identifiées a ce jour.

La raison justifiant que les critéres de l'article 1.5.9. n'aient pas été appliqués est que Haliotis discus hannai
est susceptible de ne pas satisfaire aux critéres en matiére de sensibilité a l'infection a X. californiensis. Il
existe en outre plus de 200 espéces d'Haliotis, mais le niveau des informations disponibles a permis au Groupe
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ad hoc de procéder a I'évaluation de seulement 11 espéces. De plus, les especes d'Haliotis évaluées
appartiennent au méme clade phylogénétique (Tshilate et al., 2023) et il existe de nombreux clades d'Haliotis.
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Annexe 2. Mandat
REUNION DU GROUPE AD HOC DE L'OMSA SUR LA SENSIBILITE DES MOLLUSQUES
AUX MALADIES LISTEES PAR L'OMSA

Paris (France), 11 au 13 juin 2024

Mandat

Contexte

Le chapitre 1.5. du Code aquatique, intitulé « Critéres d'inclusion dans la liste des espéces sensibles a une infection par
un agent pathogéne spécifique », présente les criteres permettant d'établir les espéces hotes devant étre intégrées dans
la liste des espéces sensibles figurant dans I'article X.X.2. de chacun des chapitres spécifiques a des maladies du Code
aquatique.

Les évaluations ayant trait a toutes les maladies listées par 'OMSA sont progressivement entreprises par des Groupes ad
hoc. Une fois achevée, la liste révisée des espéces sensibles figurant dans l'article X.X.2. concerné du Code aquatique
est diffusée afin de recueillir les commentaires, puis présentée pour adoption.

Les espéces dont la sensibilité est démontrée grace a un certain nombre d'éléments, sans toutefois que ces données
soient suffisantes pour démontrer la sensibilité sont incluses dans la partie 2.2.2. du chapitre spécifique a la maladie du
Manuel aquatique pertinent.

Le Groupe ad hoc sur la sensibilité des mollusques aux maladies listées par 'OMSA a entrepris des évaluations pour
toutes les maladies listées par 'OMSA concernant les mollusques, a I'exception de l'infection a Xenohaliotis californiensis.

Objectif

Le Groupe ad hoc sur la sensibilit¢ des mollusques aux maladies listées par 'OMSA procédera aux évaluations pour
l'infection a Xenohaliotis californiensis chez les mollusques.

Mandat

1)  Etudier la littérature pertinente traitant de la sensibilité des espéces & Iinfection & Xenohaliotis californiensis et
appliquer les criteres, tels qu’énoncés dans le chapitre 1.5. « Criteres d’'inclusion dans la liste des espéces sensibles
a une infection par un agent pathogéne spécifique », aux espéces hbtes potentielles.

2) Déterminer les espéces sensibles a l'infection a Xenohaliotis californiensis, en vertu de I'article 1.5.7.

3) Déterminer les espéces pour lesquelles les preuves permettant de démontrer leur sensibilité a linfection a
Xenohaliotis californiensis sont jugées insuffisantes, en vertu de I'article 1.5.8.

Résultats attendus du Groupe ad hoc

1)  Proposer une liste d’espéces sensibles, destinée a figurer dans l'article 11.7.2. du chapitre 11.7. du Code aquatique
« Infection a Xenohaliotis californiensis ».

2) Proposer une liste d’espéces pour lesquelles les éléments démontrant la sensibilité sont insuffisants, destinée a
figurer dans la partie 2.2.2. du chapitre 2.4.7. du Manuel aquatique « Infection a Xenohaliotis californiensis ».

3) Remettre un rapport a la Commission des normes sanitaires pour les animaux aquatiques afin que celle-ci 'examine
lors de sa réunion de septembre 2024.
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